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RESUMO
Cassostrea brasiliana é uma espécie de moluscos bivalve que habita as regiões estuarinas e de águas salobras. Esses animais são de grande importância para as comunidades ribeirinhas que através do extrativismo, mantêm a renda familiar. O presente trabalho tem como objetivo caracterizar, através de marcadores moleculares ISSR, a espécie de ostra Crassostrea brasiliana, coletadas do ambiente submerso com o objetivo de obter maior conhecimento da diversidade genética dessa população. Esses dados compreendem em um conjunto de informações para a conservação das espécies e manutenção da atividade pesqueira comercial na região de Capanema-Bahia. Foram coletados um total de 41 indivíduos da espécie C. brasiliana, na região de Capanema-BA. Os espécimes foram levados vivos para análise no Laboratório de Genética de Organismos Aquáticos (LAGOA), na Universidade Federal da Recôncavo da Bahia (UFRB). Foram realizados os procedimentos para as extrações do DNA total através do protocolo de extração de Fenol Clorofórmio tendo como material biológico o musculo adutor de cada individuo, e em seguida análise com marcadores moleculares. Foram utilizados um total de 6 primers ISSR. A analise dos padrões de bandas obtidas a partir destes marcadores foram transformados em matriz binaria de presencia/ausência. As analises foram realizadas através do programa estatístico Darwin6, utilizando o agrupamento de similaridade pelo método das medias não ponderadas das distancias genicas. A similaridade dos indivíduos baseou-se no coeficiente de Jaccard. Pelas comparações realizadas averiguou-se as relações de parentesco entre os genótipos de C. brasiliana, sendo os indivíduos 38 e 10 (0,92) aqueles que apresentaram genótipos mais distantes e os indivíduos de 21 e 18 (0,07) que apresentaram genótipos mais próximos. Tendo essa população uma distancia media de 61%. Desse modo, podemos concluir que há uma moderada variabilidade genética nessa população, e que a mesma merece uma devida atenção em função do grau de proximidade encontrado entre alguns indivíduos o que poderá acarretar diminuição da adaptação desses indivíduos do decorrer dos anos.
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