Forensics
‘ / DE CIENCIAS FORENSE52023

/:%';/, Inter

28 a 31 de Agosto/2023

BRASILIA - BRASIL

BRASILIA/ BRASIL

INFERENCIA DE ANCESTRALIDADE ATRAVES DE PAINEL DE MICROHAPLOTIPOS

Vitor M. S. Moraes ", Luciellen A. G. Kobachuk 12, Thassia M. T. Carratto 3, Leticia Marcorin 1,

Aguinaldo L. Simdes !, Celso T. Mendes-Junior 3
1 Faculdade de Medicina de Ribeirdo Preto/USP, Departamento de Genética, Ribeirdo Preto, Sdo Paulo
2 Policia Cientifica do Parand, Laboratério de Genética Molecular Forense, Curitiba, Parana
3 Faculdade de Filosofia, Ciéncias e Letras de Ribeirdo Preto/USP, Departamento de Quimica, Laboratério de Pesquisas
Forenses e Genbmicas, Ribeirdo Preto, Séo Paulo;
*Autor; e-mail; vitor.matheus.moraes@usp.br

RESUMO
Microhaplotipos podem ser utilizados para a
deconvolucéo de misturas e inferéncia de ancestralidade.
A andlise de ancestralidade em amostra da populacao
brasileira revelou resultados dentro dos valores
esperados.
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Introducgéo

Os Short Tandem Repeats (STRs) sdo o0s
polimorfismos mais utilizados na pratica forense
devido a sua alta variabilidade. Entretanto, tais
marcadores séo pouco utilizados para inferéncia de
ancestralidade biogeografica devido a escassez de
alelos informativos de ancestralidade. Sendo assim,
SNPs se tornam a ferramenta de escolha para esta
finalidade. Os microhaplétipos sdo associacbes de
dois ou mais SNPs em fragmentos de 200~300
pares de base e apresentam variabilidade
equivalente a de STRs e possibilidade de analise de
ancestralidade com elevada acuracia, o que o0s
torna Uteis para identificacéo humana,
deconvolugdo de misturas e andlise de
ancestralidade, simultaneamente.

Objetivos

Avaliar um painel composto por 128 microhapl6tipos
(Kidd et al., 2017) para inferéncia de ancestralidade
biogeografica em individuos de Ribeirdo Preto — SP.

Métodos
O DNA de amostras hematoldgicas provenientes de
513 individuos de Ribeirdo Preto-SP foi extraido por

salting out e quantificado por espectrofotometria
(NanoDrop™) e fluorimetria (Qubit). A genotipagem
foi realizada com o kit Infinium Multi-Ethnic Global-8
Array (MEGA) na plataforma HiScanSQ System
(llumina). Para os loci ndo analisados, foi realizada
a imputacdo através dos servidores Sanger e
Michigan. A inferéncia de ancestralidade foi obtida
a partir do software STRUCTURE 2.3.4, utilizando
as populacbes presentes no 1KGEN como
referéncias. O equilibrio de Hardy-Weinberg foi
avaliado pelo programa STRAF 1.0.5 e o indice de
Rosemberg (In) foi obtido a partir do software
Infocalc.

Resultados e Discusséo

Os 128 MH estdo em equilibrio de Hardy-Weinberg.
Este conjunto proporcionou a separacdo adequada
das populacdes AMR e EAS. A média dos valores
de Infoi de 0,10. O Valor maximo para um marcador
qgue diferencia 4 populagcbes é de 0,60. A
ancestralidade inferida para a amostra foi de: AFR
—18,7%, AMR — 4,5%, EAS — 3,2% e EUR — 73,6%,
e esta dentro do esperado.

Concluséo
O painel de 128MH demonstrou-se apto para

inferéncia de  ancestralidade individual e
populacional para a populagcédo de Ribeirdo Preto —
SP.
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